MESTRADO  MODELAGEM  COMPUTACIONAL DE CONHECIMENTO

DISCIPLINA: FUNDAMENTOS DE BIOINFORMÁTICA

TRABALHO: ALGORITMO

ALUNOS:  ALLAN GOMESDOS SANTOS

                  VICENTE DE PAULA BRASILEIRO FILHO

- Desenvolvido em Delphi 7 (Item “Console Aplication”);

- Programado de forma  estruturada, utilizando-se de procedimentos (procedures) para executar ações pré-estabelecidas;

program Alinhamento;

{$APPTYPE CONSOLE}

uses
  SysUtils;

{--- Variaveis Globais ---}

var seq1,seq2,seq3,seqaux,seqmelhor:string;

var aux:char;

var pontos,pontosmelhor:integer;

Procedure le_dados;

begin
{--- Zera variaveis ---}

pontos:=0;

pontosmelhor:=-9999;

seqmelhor:='';

{-------- Le as duas sequencias --------}

write ('Digite a 1a. sequencia: ');

readln (seq1);

writeln;

write ('Digite a 2a. sequencia: ');

readln (seq2);

writeln;

end;

procedure tamanho;

var i:integer;

begin
{-------- iguala tamanho das sequencias --------}

if length (seq1)>length (seq2) then
  begin
  for i:=1 to length (seq1)-length (seq2) do
    begin
      seq2:=seq2+'-';

    end;

end;

if length (seq2)>length (seq1) then
  begin
  for i:=1 to length (seq2)-length (seq1) do
    begin
      seq1:=seq1+'-';

    end;

end;

end;

{--- Compara sequencias e atribui valores para o alinhamento ---}

procedure melhoralinhamento;

var l:integer;

begin
for l:=1 to length (seq2) do
  begin
    if seq1[l]=seqaux[l] then
      begin
        pontos:=pontos+1; {Caracteres iguais, Adiciona +1}

      end;

    if seq1[l]<>seqaux[l] then
      begin
        if (seq1[l]='-') or (seqaux[l]='-')  then
          begin
            pontos:=pontos-2; {Caracteres diferentes (traço), Adiciona -2}

          end
          else

            begin
            pontos:=pontos-1;  {Caracteres diferentes , Adiciona -1}

          end;

     end;

  end;

  {Verifica se a pontuação obitida e maior que a melhor pontuação já registrada}

  if pontos>pontosmelhor then
    begin
    pontosmelhor:=pontos; {Guarda melhor pontuação}

    seqmelhor:=seqaux;    {Guarda melhor alinhamento}

  end;

end;

procedure alinha_dados;

{--- Procura melhor alinhamento ---}

var k,j,i:integer;

begin
seq3:=seq2;

for k:=1 to length (seq2) do
begin
    for j:=1 to length (seq2) do
      begin
      if j=length (seq2) then
        begin
          aux:=seq2[j];

          seq2[j]:=seq2[1];

          seq2[1]:=aux;

          seqaux:=seq2;

          end
        else

          begin
          aux:=seq2[j];

          seq2[j]:=seq2[j+1];

          seq2[j+1]:=aux;

          seqaux:=seq2;

          end;

        for i:=1 to length (seq2) do
          begin
          if i=length (seq2) then
            begin
              aux:=seqaux[i];

              seqaux[i]:=seqaux[1];

              seqaux[1]:=aux;

              melhoralinhamento;

              end
            else

            begin
            aux:=seqaux[i];

            seqaux[i]:=seqaux[i+1];

            seqaux[i+1]:=aux;

            pontos:=0;

            melhoralinhamento {Executa procedure melhoralinhamento };

          end;

      end;

    end;

end;

end;

procedure resultado;

begin
writeln ('-------------------------------------------');

writeln ('!        R  E  S  U  L  T  A  D  O        !');

writeln ('-------------------------------------------');

writeln;

writeln ('1a. sequencia: ',seq1);

writeln ('2a. sequencia: ',seq3);

writeln ('-------------------------------------------');

writeln;

writeln ('Alinhamento otimo entre a 1a. e a 2a. sequencia');

writeln ('1a. sequencia: ',seq1);

writeln ('2a. sequencia: ',seqmelhor);

writeln;

writeln ('Pontuacao obtida com o alinhamento :',pontosmelhor);

readln;

end;

begin  {Programa principal}

le_dados;    {Executa procedure le_dados (Le sequencia de dados)}

tamanho;     {Executa procedure tamanho (Iguala tamanho das sequencias)}

alinha_dados;{Executa procedure alinha_dados (Procura melhor alinhamento)}

resultado;   {Executa procedure resultado (Exibe resultados)}

end.

