A DNS kutatás elgondolkodtató eredményei

A DNS kutatás új eredményei nagy mértékben kitágították ismereteink a DNS működéséről, és ez arra vezette a tudósok egy részét, hogy újragondolja a korábban kialakított elképzeléseket, többek közt a genetikai evolúció elméletéről. Dr. Jerry Bergman biológus, vegyész és biokémikus foglalta össze cikkében a DNS kutatásának legújabb eredményeit, különösképpen a DNS egy részéről, az intronokról. A DNS két fő része: az RNS-be is bekerülő, proteint kódoló részek az exonok, valamint a proteint nem kódoló részek, az intronok. Az intronok a DNS nagy részét alkotják. Ezek biológiai funkcióit csak most kezdjük megérteni. Minden gén exonokkal (protein kódoló részekkel) kezdődik, de többségükben változó számú intron is található az exonok között. Az intronokat 1977-ben fedezték fel, mikor megfigyelték, hogy az mRNA, ami proteinokat kódol, majdnem mindig rövidebb, mint a DNS, amiről másolták! Az mRNS tulajdonképpen azért rövidebb, mert hiányzik belőle a proteint nem kódoló részek (intronok) a DNS proteint kódoló (exonok) részei közül. A szerző cikkében áttekinti a sejtekben lévő intronok funkciójának meghatározására végzett kutatásokat. Darwinisták egykor általánosan érveltek amellett, hogy a nem proteint kódoló DNS-ek, korábban működő gének maradványai, vagy használhatatlan "ócska" DNS-ek, amelyek egyértelműen mutatják a génállomány tervezetlenségét. A tény, hogy a sejtek hatalmas mennyiségű forrást és energiát fektetnek ezekbe a vélelmezetten csökevényes szerkezetekbe, különösen az összetett intron illesztő mechanizmusba, arra ad következtetést, hogy az intronoknak fontos biológiai funkcióik vannak, mint a genetikai sokféleség lehetővé tétele. Ma már evidens, hogy az intronok számos funkcióval rendelkeznek, mint szabályozási és strukturális célok, továbbá az intronok több feltételezett szerepe valószínűsíthető, de további tisztázása szükséges. A kutatások eredményei azt mutatják, hogy az intronok jelenléte előnyhöz vezet az élőlényekben, hiszen az intronokban vannak kódolva a genetikai variációk. Különböző mechanizmusok útján intronok exonokká válhatnak, így fajon belül különböző tulajdonságú egyedek jönnek létre. Ez segíti az alkalmazkodást az új körülményekhez mutáció nélkül!!! Érdekes felfedezés, hogy minél összetettebb egy organizmus annál több intron található a genetikai állományában. Az ember génállományának 90%-a intron. Ez felvet egy kérdést, "Ha az intronok jelentős előnyt jelentenek a kiválasztásnál és egyértelműen a magasabbrendű, fejlettebb élőlények jellemzői, mi magyarázza hiányukat az alacsonyabb rendű élőlényekben?" A változatosság szerepe kritikus a fajok túlélésében, de változatosság létrehozása különösen nehéz kis génállományú állatokban, azokban a élőlényekben amelyeknek szükséges a változatosság, ahhoz hogy az evolúciós elmélet szerint fejlődjenek. A vélelmezett ősbaktériumnak evidens, hogy kis lehetősége lehetett a változatosságra, ha a modern baktériumokhoz hasonlóan hiányoztak az intronok és más struktúrák. Malkinson és You hipotézise, hogy gének intronjai, a tumor fejlődésre, rák előfordulásra lehetnek hatással, valamint nagy számú regulátor mechanizmust működtetnek. Ezen védőmechanzmusok képessége, hogy ellenálljanak a mutációnak és a funkcióvesztést kontrollálják, része az introni felépítésüknek. Bizonyítékok mutatják, hogy az intronok struktúrálisan stabilizálják az elő-mDNS-t, hogy megóvják a degradációtól. Intronok úgyszintén létrehoznak egy kritikusan fontos életjelenséget, amit fenotipikai változatosságnak nevezünk, azáltal hogy megnehezíti vagy megkönnyíti az exonok vándorlását. Ezen szerep bizonyítékai közé tartozik a megfigyelés, miszerint az intronok gyakran a DNS molekula csoportok különböző határainál helyezkednek el. Ez a mechanizmus szervezett módon segít a genetikai és fenotipikai változatosság létrehozásában azáltal, hogy új exon kombinációkat hoz létre és így nagyobb genetikai változatosságot. Ez képessé teszi változatos polipeptidek létrehozását egy génből. 
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